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Fig 5A 
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Fig. 9 

HPV 16 E2 

ATGGAGACTCTTTGCCAACGTTTAAATGTGTGTCAGGACAAAATACTAACACATTATGAA 

2755 + + + + — + + 

METLCQRLNVCQDKILTHYE 

AATGATAGTACAGACCTACGTGACCATATAGACTATTGGAAACACATGCGCCTAGAATGT 

2815 + + + + + + 

NDSTDLRDHIDYWKHMRL EC 

GCTATTTATTACAAGGCCAGAGAAATGGGATTTAAACATATTAACCACCAAGTGGTGCCA 

2875 + + + + + + 

AIYYKAREMGFKHINHQVVP 

ACACTGGCTGTATCAAAGAATAAAGCATTACAAGCAATTGAACTGCAACTAACGTTAGAA 

2935 + + + + + + 

TLAVSKNKALQAIELQLTLE 

ACAATATATAACTCACAATATAGTAATGAAAAGTGGACATTACAAGACGTTAGCCTTGAA 

2995 + + + + + + 

TIYNSQYSNEKWTLQDVSLE 

GTGTATTTAACTGCACCAACAGGATGTATAAAAAAACATGGATATACAGTGGAAGTGCAG 

3055 + + + + + + 

VYLTAPTGCIKKHGYTVEVQ 

TTTGATGGAGACATATGCAATACAATGCATTATACAAACTGGACACATATATATATTTGT 

3115 + + + + + + 

FDGDICNTMHYTNWTHIYIC 

GAAGAAGCATCAGTAACTGTGGTAGAGGGTCAAGTTGACTATTATGGTTTATATTATGTT 

3175 + + + + + + 

EEASVTVVEGQVDYYGLYYV 

CATGAAGGAATACGAACATATTTTGTGCAGTTTAAAGATGATGCAGAAAAATATAGTAAA 

3235 + + + + + + 

HEGIRTYFVQFKDDAEKYSK 



AATAAAGTATGGGAAGTTCATGCGGGTGGTCAGGTAATATTATGTCCTACATCTGTGTTT 

3295 + + + + + + 

NKVWEVHAGGQVI LCPTSVF 



AGCAGCAACGAAGTATCCTCTCCTGAAATTATTAGGCAGCACTTGGCCAACCACCCCGCC 

3355 + + + + + + 

SSNEVSS PE II RQHLANHPA 



GCGACCCATACCAAAGCCGTCGCCTTGGGCACCGAAGAAACACAGACGACTATCCAGCGA 
3415 + + + + + + 
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ATHTKAVALGTEETQTTIQR 



CCAAGATCAGAGCCAGACACCGGAAACCCCTGCCACACCACTAAGTTGTTGCACAGAGAC 

3475 + + + + + + 

PRSEPDTGNPCHTTKLLHRD 



TCAGTGGACAGTGCTCCAATCCTCACTGCATTTAACAGCTCACACAAAGGACGGATTAAC 

3535 + + + + + + 

SVDSAPILTAFNSSHKGRIN 

TGTAATAGTAACACTACACCCATAGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

3595 + + + + + + 

CNSNTTPIVHLKGDANTLKC 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

LRYRFKKHCTLYTAVSSTWH 



TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

3715 + + — + + -r + 

WTGHNVKHKSAIVTLTYDSE 



TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

3775 + + + + + + 

WQRDQFLSQVK.I PKTITVST 



GGATTTATGTCTATATGA 

3835 + + — 3852 

G F M S I * 
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Fig 10 

HPV 16 E2DBDm 

ATGGAGACTCTTTGCCAACGTTTAAATGTGTGTCAGGACAAAATACTAACACATTATGAA 

2755 + + + + + + 

METLCQRLNVCQDKILTHYE 

AATGATAGTACAGACCTACGTGACCATATAGACTATTGGAAACACATGCGCCTAGAATGT 

2815 + + + + + + 

N D S T DLRDH I DYWKHMRL-EC 

GCTATTTATTACAAGGCCAGAGAAATGGGATTTAAACATATTAACCACCAAGTGGTGCCA 

2875 + + + + + + 

AIYYKAREMGFKHINHQVVP 

ACACTGGCTGTATCAAAGAATAAAGCATTACAAGCAATTGAACTGCAACTAACGTTAGAA 

2935 + + + + + + 

TLAVSKNKALQAIELQLTLE 

ACAATATATAACTCACAATATAGTAATGAAAAGTGGACATTACAAGACGTTAGCCTTGAA 

2995 + + + + + + 

TIYNSQYSNEKWTLQDVSLE 

GTGTATTTAACTGCACCAACAGGATGTATAARAAAACATGGATATACAGTGGAAGTGCAG 

3055 + + + + + + 

VYLTAPTGCIKKHGYTVEVQ 

TTTGATGGAGACATATGCAATACAATGCATTATACAAACTGGACACATATATATATTTGT 

3115 + + + + + + 

FDGDICNTMHYTNWTHIYIC 

GAAGAAGCATCAGTAACTGTGGTAGAGGGTCAAGTTGACTATTATGGTTTATATTATGTT 

3175 + + + + + + 

EEASVTVVEGQVDYYGLYYV 

CATGAAGGAATACGAACATATTTTGTGCAGTTTAAAGATGATGCAGAAAAATArAGTAAA 

3235 + + + + + + 

HEGI RTYFVQFKDDAEKYSK 

AATAAAGTATGGGAAGTTCATGCGGGTGGTCAGGTAATATTATGTCCTACATCTGTGTTT 

3295 + + + + + + 

NKVWEVHAGGQVI LC PTSVF 

AGCAGCAACGAAGTATCCTCTCCTGAAATTATTAGGCAGCACTTGGCCAACCACCCCGCC 

3355 + + + + + + 

SSNEVSSPEI IRQHLANHPA 

GCGACCCATACCAAAGCCGTCGCCTTGGGCACCGAAGAAACACAGACGACTATCCAGCGA 

3415 + + + + + + 

ATHTKAVALGTEETQTTIQR 
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CCAAGATCAGAGCCAGACACCGGAAACCCCTGCCACACCACTAAGTTGTTGCACAGAGAC 

3475 + + + + + + 

PRSEPDTGNPCHTTKLLHRD 



TCAGTGGACAGTGCTCCAATCCTCACTGCATTTAACAGCTCACACAAAGGACGGATTAAC 

3535 + + + + + + 

SVDSAPILTAFNSSHKGRIN 

TGTAATAGTAACACTACACCCATAGTACATTTAAAAGGTGATGCTgctACTTTAgcaTGT 

3595 + + + + + + 

CN SNTTP IVHLKGDAATL AC 

TTAAGATATgcaTTTAAAAAGCATTGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

3655 + + + + + + 

LRYAFKKHCTLYTAVSSTWH 



TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

3715 + + + + + + 

WTGHNVKHKSAIVTLTYDSE 



TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 

3775 + + + + + + 

WQRDQFLSQVKIPKTITVST 



GGATTTATGTCTATATGA 

3835 + + — 3852 

G F M S I * 
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Fig 11 

E2Ct 

ATGAACTGTAft.TAGTAACACTACACCCATAGTACATTTAAAAGGTGATGCTAATACTTTAAAATGT 

+ + + + + + 

MNCNSNTTPIVHLKGDANTLKC 

TTAAGATATAGATTTAAAAAGCATTGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 

+ + + + + + 

LRYRFKKHCTLYTAVSST WH 

TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

+ + + + + + 

WTGHNVKHKSAIVTLTYDSE 

TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 
+ + + + + + 

WQRDQFLSQVKIPKTITVST 



GGATTTATGTCTATATGA 

+ +— 3852 

G F M S I * 
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Fig 12 
E2CtDBDm 



ATGAACTGTAATAGTAACACTACACCCATAGTACATTTAAAAGGTGATGCTgctACTTTAgeaTGT 
+ + + + + + 

MNCNSNTTPIVHLKGDAATLAC 

TTAAGATATgcaTTTAAAAAGCATTGTACATTGTATACTGCAGTGTCGTCTACATGGCAT 
+ + + + + + 

LRYAFKKHCTLYTAVSSTWH 



TGGACAGGACATAATGTAAAACATAAAAGTGCAATTGTTACACTTACATATGATAGTGAA 

+ + + + + + 

WTGHNVKHKSAIVTLTYDSE 



TGGCAACGTGACCAATTTTTGTCTCAAGTTAAAATACCAAAAACTATTACAGTGTCTACT 
+ + + + + + 

WQRDQFLSQVKIPKTITVST 



GGATTTATGTCTATATGA 

+ +— 3852 

G F M S I * 
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Fig 13 
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